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Sent: Wed 12/23/2020 12:34:11 PM

Subject: RE: recap: SARS-CoV-2 variant briefing: Wednesday 23 December at10:00 CET - online meeting for Director Generals
(DGs) and Chief MedicalOfficers (CMOs) of the 53 Member States of the WHO European Region

Received: Wed 12/23/2020 12:34:12 PM

En zojuist 1s de link naar de presentatie van de UK aangaande de meuwe SARS-variant gedeeld.
Bij deze:

https://assets.publishing service.gov.uk/government/uploads/system/uploads/attachment_data/file/947048/Technical Briefin
g VOC SH NIL2 SH2 pdf
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Sub]ect recap: SARS-CoV-2 variant briefing: Wednesday 23 December at 10:00 CET - online meeting for Director Generals (DGs) and
Chief Medical Officers (CMOs) of the 53 Member States of the WHO European Region

Goedemiddag allemaal,
Hieronder een korte samenvatting van de SARS-CoV2 variant briefing van deze ochtend.

Met vriendelijke groet,

¢ Het betrof een zeer technische briefing al was de uitnodiging was naar de DGs en CMOs uitgestuurd. Meer dan 200
deelnemers en RIVM luisterde ook mee.

+  De sprekers waren MNCAECRINNN <<MO) (prE), en IR PHE)

¢ De UK heeft uiteengezet waarom ze denken dat de nieuwe variant (S-) een hogere transmissibility heeft dan de reguliere
stam

Geen aanwijzingen op basis van huidige info voor hogere mortaliteit of morbiditeit en ook niet mindere werkzaamheid van

vaccins. Wordt nog uitgebreid onderzoek naar gedaan en data over 2-3 weken beschikbaar

¢ In een lockdown zagen ze op veel plekken de aantallen besmettingen omlaag gaan, behalve in Kent, en er waren geen
aanwijzingen dat dit zou liggen aan slechte naleving van de maatregelen. Er werd gesuggereerd dat deze variant mogelijk
‘door de suppresion measures’ is heengebroken. In |leeftijdsgroep 10-20 jaar meeste besmettingen van deze variant

*+ Hoewel genomisch onderzoek precies laat zien welke mutaties er ten grondslag liggen aan de nieuwe en opkomende virus-
variant, wordt genomisch onderzoek maar in beperkte mate uitgevoerd (want kostbaar en tijdrovend), en is er gekozen in de
verschilende epidemiologische modellen om een ‘proxy’ te gebruiken om deze mutant op te sporen in de surveillance; een S-
negatieve PCR

e Let wel: PCR testen richten zich op meerdere targets, dus PCR is nog steeds te gebruiken om besmettingen vast te stellen

« Hoewel alle gepresenteerde data associatief zijn, dus niet causaal, is er een sterk vermoeden dat de nieuwe S- een
verhoogde transmissibility heeft, of misschien een kortere generatie-tijd (dat resulteert namelijk ook in een snellere
verspreiding)

¢ De UK is op dit moment aan het nazoeken of sera van patienten uit het begin van de pandemie ook dit nieuwe virus
neutraliseren. Die resultaten komen over een paar weken

¢ Ik heb screenshots gemaakt van alle slides, maar laten we even wachten of deze presentaties ook door de WHO gedeeld
worden

* Denemarken gaf aan dat ze in hun casussen waarin de nieuwe variant gevonden was, geen epidemiologische link zagen met
de UK. Dit doet denken aan community transmission. In DK is er sinds een partial lockdown van 7/12, en zien ze sinds 16/12
de aantallen besmettingen omlaag gaan. Ze verwachten binnenkort een heleboel genomen te hebben gesequenst, die dan
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meteen gedeeld worden, om te zien of de frequentie van de nieuwe variant omhoog gaat

Er waren geen adviezen over reizen e.d. het betrof hier enkel een technische briefing

De WHO geeft mogelijk begin januari een vervolg technische briefing. En vandaag volgt nog briefing vanuit Geneve aan alle
MS



